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В развитии отрасли молочного скотоводства одним из актуальных 

направлений в селекции крупного рогатого скота является изучение 

ассоциации генетических маркеров с хозяйственно полезными призна-

ками и резистентностью животных к заболеваниям различной этиоло-

гии [4]. 

В настоящее время учеными выявлена возможность определения 

генетической предрасположенности крупного рогатого скота к маститу 

с использованием полиморфизма генов главного комплекса гистосов-

местимости (МНС генов), в т. ч. и по гену манноза-связывающего лек-

тина (MBL1) [1]. 

Под влиянием цитокинов воспалительного процесса в печени 

происходит процесс выработки белка манноза-связывающего лектина, 

при этом, попадая в кровь, белок становится частью механизма анти-

ген-специфического иммунитета. Данный белок, кодируемый геном 

MBL1, может служить молекулярным маркером устойчивости коров к 

маститу [2, 3]. 

Целью работы явилась адаптация методики определения геноти-

пов по гену манноза-связывающего лектина (MBL1) у крупного рога-

того скота. Исследования проводились в отраслевой научно-

исследовательской лаборатории «ДНК-технологий» учреждения обра-

зования «Гродненский государственный аграрный университет». Объ-

ектом исследований являлся генетический материал (ушной выщип) 

крупного рогатого скота, содержащихся в СПК имени И. П. Сенько 

Гродненского района.  

Определение генотипов по гену MBL1 проводили при помощи 

метода полимеразной цепной реакции (ПЦР) и полиморфизма длин 

рестрикционных фрагментов (ПДРФ). Для выделения ядерной ДНК 

использовали перхлоратный метод. При проведении амплификации 

участка гена MBL1 применяли праймеры: 

MBL1f: 5/-GTGGTGGCAAATGTTGGCTAAAC-3/ (23 н.) 

MBL1r: 5/-TGGCTCTCCCTTTTCTCCCTT-3/ (21 н.).  
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Режим ПЦР-программы включал в себя следующие стадии: «го-

рячий старт» при 94 
о
С в течение 5 мин, далее 35 циклов, включающих 

денатурацию при 94 
о
С – 30 с, отжиг праймеров при 62

о
С – 45 с, синтез 

при температуре 72 
о
С – 45 с; в завершение элонгация при 72 

о
С в те-

чение 5 мин. 

Для проведения амплификации по гену манноза-связывающего 

лектина реакционная смесь готовилась в объеме 25 мкл и включала 

следующие компоненты: 1,5 мкл буфера, 0,5 мкл MgCL2, 1 мкл dNTP’s, 

0,5 мкл каждого праймера, 0,5 мкл Taq-полимеразы, 19,5 мкл Н2О, 100-

200 нг/мкл геномной ДНК. 

Детекция результатов амплификации проводилась в 2%-м агароз-

ном геле (при напряжении 120 В). Длина продукта амплификации со-

ставила 255 п. о. Для определения аллельных вариантов гена манноза-

связывающего лектина применялась эндонуклеаза HaeIII с сайтом ре-

стрикции GG↑CC, CC↓GG. В течение 16 ч проводилась рестрикция 

исследуемых проб при температуре 37 
о
С.  

В 3%-м агарозном геле в ТВЕ буфере с использованием броми-

стого этидия при напряжении 130 В в УФ-свете в системе гель-

документирования Gel Doc RX+ (BIORAD) при расщеплении продукта 

амплификации с помощью эндонуклеазы HaeIII были выявлены сле-

дующие генотипы: MBL1
TT

 – 255 п. н., MBL1
СС 

– 178,77 п. н. и MBL1
TС 

 

– 255, 178, 77 п. н. 

Адаптация методики генотипирования крупного рогатого скота 

по гену манноза-связывающего лектина (MBL1) позволит определять 

генотип животных и проводить селекцию на увеличение частоты 

встречаемости желательного аллеля с целью создания стад, устойчи-

вых к маститу. 
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