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Теоретической основой современной методологии оценки гене-

тической ценности животных является количественная генетика, кото-

рая описывает закономерности наследования количественных призна-

ков с использованием методов математической статистики.  

Для формирования генетически связанной опытной популяции 

свиней в разрезе хозяйств, пород, периодов оценки использовались 

базы данных зоотехнического и племенного учета хозяйств РСУП 

«Брестплемпредприятие», РУП «Витебское племпредприятие», РУСП 

«Гродненское племпредприятие», РУСП «Минское племпредприятие» 

ОАО «Беловежский» Брестской обл., ЧУП «ПолесьеАгроинвест» Го-

мельской области и КХ «Тодрика Б. С.» Гродненской области в попу-

ляциях свиней крупная белая, ландрас, йоркшир и дюрок. Оценка ком-

понентов общей дисперсии проводилась методом ограниченного мак-

симального правдоподобия (Restricted Maximum Likehood, REML) на 

базе пакета программ R-статистика. 

Сформированна генетически связанная опытная популяция свиней 

в разрезе пород, хозяйств и возраста оценки, включающая 7582 живот-

ных, оцененных по среднесуточному приросту. Из них 3200 оценены 

прижизненно по мясным качествам, по репродуктивным данным попу-

ляция включает более 36045 опросов. Проведен статистический анализ, 

исключены «нетипичные» значения признаков. Установлено, что при-

знаки племенной ценности свиней опытной популяции имеют распреде-

ление, близкое к нормальному, исключение составили признаки, кото-

рые ограничены условиями формирования опытной популяции.  

На основе анализа генеалогии популяции установлено наличие 

родственных связей между животными исследуемых хозяйств за счет 

перемещения хряков-производителей и племенного материала между 

племенными хозяйствами на станции искусственного осеменения. 

Для расчета селекционно-генетических параметров определен поря-

док включения фиксированных факторов в уравнение модели. Для при-

знаков продуктивности (среднесуточный прирост, толщина шпика и со-
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держание постного мяса) в модель включены факторы «хозяйство», «по-

рода», «пол»; для многоплодия и массы гнезда – «хозяйство», «порода». 

Установлено, что фактор «хозяйство» достоверно (P≤0,001) взаимо-

связан с факторами «порода» и «пол» по всем исследуемым признакам.  

В результате модели для определения компонентов варианс при-

няли следующий вид: 

базовая дисперсионная модель смешанного типа для признаков соб-

ственной продуктивности:  

yiljkn = Gj + Bj + Hn + Ski + Sk× Hn + Eiljkn; 

базовая дисперсионная модель смешанного типа для признаков вос-

производительных качеств свиноматок имела следующий вид:  

yiljkn = Bj + Hn + Aim + Lm + Ai× Hn + Eiljkn 

где yiljkn – продуктивность i-го животного, l-го пола, j-й породы, k-го 

производителя в n-м стаде, m-го – опороса. 

Gj – эффект пола (фиксированный), 

Bj – эффект породы (фиксированный), 

Hn – эффект стада (фиксированный), 

Lm – эффект номера опороса (рандомизированный), 

Aim – эффект i-ой свиноматки  (рандомизированный), 

Ski – эффект k-ого отца i-ого животного (рандомизированный), 

Sk× Hn – эффект взаимодействия факторов хряк-хозяйство (ран-

домизированный), 

Ai× Hn – эффект взаимодействия факторов (рандомизированный), 

Eiljkn – эффект не учтенных факторов (рандомизированный). 

На основании разработанных моделей проведен расчет компонен-

тов общей дисперсии по каждому оцениваемому признаку продуктив-

ности, рассчитаны селекционно-генетические параметры опытной по-

пуляции свиней. Определена наследуемость исследуемых признаков: 

среднесуточный прирост от рождения до живой массы 100 кг – 0,71; 

толщина шпика 2-0,26; содержание постного мяса в теле – 0,37; много-

плодие – 0,15; масса гнезда – 0,34. Установлено, что повторяемость 

признаков многоплодия и массы гнезда по опросам свиноматок соста-

вила 0,10 и 0,19 соответственно.  
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