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Определение племенной ценности животных на основании фено-

типического проявления не дает полной картины о генетическом потен-

циале животных. Использование в селекции методов маркер-зависимой 

селекции (MAS) позволяет определять генотипы свиней по генам, поли-

морфизм которых связан с воспроизводительными качествами (ген 

PRLR).  

Наибольший интерес для селекции свиней представляют живот-

ные, имеющие генотипы PRLR
AA

 и PRLR
AB

, которые ассоциированы с 

более высокими воспроизводительными качествами [1, 2, 3]. В иссле-

дованиях изучались различные породы и популяции хряков-

производителей и ремонтных хрячков. 

Исследования проводились в лаборатории молекулярной биотех-

нологии и ДНК-тестирования РУП «Научно-практический центр 

Национальной академии наук Беларуси по животноводству». При изу-

чении полиморфизма гена PRLR у исследуемых животных были взяты 

биопробы ткани и выделена ДНК перхлоратным методом. Оценку по-

лиморфизма гена PRLR проводили методом ПЦР-ПДРФ. Частота 

встречаемости генотипа PRLR
AA

 и аллеля PRLR
A
 колебалась в зависи-

мости от породы и популяции и находилась в пределах от 10,71 % и 
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0,446 (хряки породы йоркшир, ОАО «СГЦ «Западный») до 50,00 % и 

0,625 (хряки породы йоркшир, УП «Полесье-Агроинвест») соответ-

ственно. Популяция хряков породы ландрас (ОАО «СГЦ «Заднепров-

ский») характеризовалась отсутствием генотипа PRLR
AA

. Около 50 % 

хряков имели генотип PRLR
AA

: выборка хряков-производителей поро-

ды ландрас из УП «Полесье-Агроинвест» – 42,86 % и белорусской 

мясной породы из ГП «ЖодиноАгроПлемЭлита» – 45,45 %. Частота 

встречаемости животных носителей гетерозиготного генотипа PRLR
AB

 

изменялась от 25,00 % (хряки породы йоркшир, УП «Полесье-

Агроинвест») до 67,86 % (хряки породы йоркшир, ОАО «СГЦ «Запад-

ный»). Промежуточным значением характеризовались хряки белорус-

ской мясной породы – 45,45 % (ГП «ЖодиноАгроПлемЭлита»), хряки 

белорусской крупной белой породы – 46,88 % (ОАО «Племзавод «Ти-

моново»), две популяции хряков породы ландрас – 50,00 и 57,14 % 

(ОАО «СГЦ «Заднепровский» и УП «Полесье-Агроинвест»). 

Изучена генетическая структура нескольких популяций ремонт-

ных хрячков пород дюрок, йоркшир, ландрас, белорусская мясная. 

Размах встречаемости генотипа PRLR
AA

 и аллеля PRLR
A
 колебался от 

0 % и 0,167 (хрячки породы йоркшир, ГП «ЖодиноАгроПлемЭлита») 

до 71,43 % и 0,857 (хрячки породы йоркшир, УП «Полесье-

Агроинвест») соответственно. Концентрация гомозиготного генотипа 

PRLR
AA

 в остальных популяциях хрячков составила по породам: дю-

рок – 22,22 % и 40,00 %; ландрас – 50,00 и 64,29 %; белорусская мясная 

– 52,63 %. Встречаемость гетерозиготного генотипа PRLR
AB

 находи-

лась в пределах от 28,57 % (хрячки породы йоркшир, УП «Полесье-

Агроинвест») до 62,96 % (хрячки породы дюрок, ОАО «СГЦ «Задне-

провский»).  

В таблице представлены результаты анализа генетической струк-

туры по гену PRLR изученных пород в среднем.  

Таблица – Генетическая структура по гену PRLR различных пород 

свиней 

Порода n 

Частота встречаемости  
генотипов, % 

Частота встречае-
мости аллелей 

PRLRAA PRLRAB PRLRBB PRLRA PRLRB 

Дюрок 32 25,00 62,50 12,50 0,563 0,437 

Ландрас 15 31,37 45,10 23,53 0,539 0,461 

Йоркшир 48 20,83 52,08 27,09 0,469 0,531 

Белорусская 

крупная белая 32 25,00 46,88 28,12 0,484 0,516 

Белорусская 

мясная 30 50,00 43,33 6,67 0,717 0,283 
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Показатели частоты встречаемости генотипа PRLR
AA

 и аллеля 

PRLR
A
 варьировали от 20,83 % и 0,469 (порода йоркшир) до 50,00 % и 

0,717 (белорусская мясная порода) соответственно. Высокий показа-

тель частоты встречаемости установлен для гетерозиготного генотипа 

PRLRAB, который находился в пределах от 43,33 % (белорусская мяс-

ная порода) до 62,50 % (порода дюрок). 

Изучена генетическая структура по гену PRLR популяций хряков-

производителей и ремонтных хрячков пород дюрок, ландрас, йоркшир, 

белорусская крупная белая, белорусская мясная, разводимых в пяти 

племенных хозяйствах Республики Беларусь.  

Выявлен полиморфизм гена PRLR во всех исследованных поро-

дах свиней. Исследованные породы характеризовались следующими 

частотами встречаемости генотипа PRLR
AA

 и аллеля PRLR
A
 гена 

PRLR, ассоциированного с повышенными показателями воспроизводи-

тельных признаков у животных: 

- порода дюрок: PRLR
AA

 – 25,00 %, PRLR
A
 – 0,563;  

- порода ландрас: PRLR
AA

 – 31,37 %, PRLR
A
 – 0,539;  

- порода йоркшир: PRLR
AA

 – 20,83 %, PRLR
A
 – 0,469;  

- белорусская крупная белая порода: PRLR
AA

 – 25,00 %, PRLR
A
 – 

0,484;  

- белорусская мясная порода: PRLR
AA

 – 50,00 %, PRLR
A
 – 0,717. 
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Одним из перспективных направлений использования отходов 

маслоэкстракционной промышленности (оливкового жмыха) является 

область кормления сельскохозяйственных животных. Многочисленные 
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